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Entamoeba histolytica é o agente etiologico da amebiase, um problema de saude
publica responsavel por mais de 100.000 mortes anuais. Sua forma assintomatica
manifesta-se em 90% dos pacientes infectados e os demais 10% podem apresentar
colites e abscessos extraintestinais. Estudos de prevengdo a amebiase com
formulacbes vacinais sao realizados por diferentes pesquisadores, entretanto,
nenhuma vacina tem sido testada em humanos ainda. Encontra-se na literatura
diferentes pesquisas protedmicas de E. histolytica, que todavia, abarcam escassas
informacdes sobre a conformacao estrutural de tais antigenos ou sobre a localizacdo
de epitopos imunodominantes em suas estruturas tridimensionais. A Rubreritrina
(Rbr), constituinte do conjunto de proteinas mitosomais em E. histolyticae outras
diversas bactérias anaerobias, mostrou-se presente por ensaios de
imunofluorescéncia na porcdo intracelular e na superficie de trofozoitos desse
protozoario. A Rbr possui como caracteristica um centro reativo de Fe-S e
desempenha um papel oxiredutor dependente de NADPH. Diante do exposto,
objetivamos realizar a predicdo da estrutura tridimensional e de epitopos
imunodominantes da Rubreritrina (XP_652131) de E. histolyticapor meio de analise
de sequéncia de aminoacidos in silico. Para tal finalidade, a predicdo de sua
estrutura tridimensional foi realizada por I-Tasser e 0s epitopos imunodominantes
para células T foram obtidas frente aos alelos de MHC | e Il (IEDB Analyses
Resource) com maiores frequéncias na populacdo (The Allele Frequency Net
Database). Para predicdo de epitopo de célula B foram utilizados os critérios de
melhor acessibilidade, antigenicidade, linearilidade e flexibilidade (IEDB Analyses
Resource). O modelo tridimensional obtido apresentou parametros de confiabilidade
com valores de C-score 1,10, TM-score 0,86 (£0,07) e RMSD 3,0 (2,2 Angstom) e
predominéncia em sua estrutura de dominios alfa hélice (n=5). A predicdo de
epitopos de célula B e T revelou dois peptidios, compostos de 11 aminoacidos cada,
com melhor possibilidade de utilizacdo com fins vacinais. Protocolos de vacinacéo
com os dois peptideos preditos, caracterizam a possibilidade de aproximadamente
72% e 96% de cobertura com alelos de MHC | e MHC Il mais frequentes da
populacdo mundial, respectivamente. Quando considerado a possibilidade de
cobertura populacional com a utilizacdo de vacinas desses peptideos preditos na

ENCICLOPEDIA BIOSFERA, Centro Cientifico Conhecer - Goiania, v.10, n.19; p. 10 2014



Ameérica do Sul, observa- se valores de 45,91% e 99,7% para alelos de MHC | e
MHC 1I, respectivamente. Desta forma, acreditamos que o mapeamento in silico
realizado sugere a possivel utilizacdo dos dois peptideos imunodominantes em
protocolos de formula¢des vacinais com estimulacdo da resposta imune celular e
humoral, favorecendo assim, a prevencao a amebiase.
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